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สมาคมเทคโนโลยีชีวภาพสัมพนัธ์                                                                                      วันท่ี 5 พฤศจิกายน 2568 
 

เทคโนโลยี Gene Drive: ความก้าวหน้าด้านสุขภาพ การอนุรักษ์ และการก ากบัดูแล 
 

ISAAA, Inc. ร่วมกบัเครือข่าย Outreach Network for Gene Drive 
Research จะจดัสัมมนาออนไลน์ฟรีในหัวขอ้ “เทคโนโลยี Gene 
Drive: ความก้าวหน้าด้านสุขภาพ การอนุรักษ์ และการก ากับ
ดูแล” ผ่านทาง Zoom ในวนัท่ี 20 พฤศจิกายน 2568 เวลา 15.00 - 
16.30 น. GMT+8 (Nov 20, 2025 02:00 PM in Bangkok) 
เทคโนโลยี Gene Drive (ขับเคล่ือนยีน) ก าลังก้าวหน้าอย่าง
รวดเร็ว เป็นเคร่ืองมือใหม่ท่ีทรงพลงัและมีศกัยภาพในการรับมือ

กบัความทา้ทายเร่งด่วนท่ีสุดของโลกในดา้นสาธารณสุขและการอนุรักษส่ิ์งแวดลอ้ม ซ่ึงการสัมมนาออนไลน์น้ี
จะครอบคลุมแนวคิดหลกัเก่ียวกบั Gene Drive พร้อมกบัน าเสนอความคืบหน้าล่าสุดในโลกแห่งความเป็นจริง 
การอภิปรายนโยบายท่ีเก่ียวขอ้ง และขอ้พิจารณาทางสังคมท่ีก าหนดภูมิทศัน์ของ Gene Drive โดย Dr. Rhodora 
Romero-Aldemita ผูอ้  านวยการบริหารของ ISAAA, Inc. จะเป็นผูด้  าเนินการอภิปราย 
ส่ิงท่ีจะไดเ้รียนรู้ 

• บทน าเก่ียวกับเทคโนโลยีการขบัเคล่ือนยีนและการประยุกต์ใช้ท่ีเป็นไปได้ (Dr. Jackson Champer, 
Peking University) 

• ความก้าวหน้าในการขบัเคล่ือนยีนเพื่อการควบคุมโรคท่ีแพร่กระจายโดยแมลง (Dr. Brian Tarimo, 
Transmission Zero) 

• ความคืบหน้าของโครงการเพื่อการอนุรักษ์ส่ิงมีชีวิตต่างถ่ินและความหลากหลายทางชีวภาพ (Dr. 
Gelshan Godohewa, University of Adelaide) 

• การมีส่วนร่วมของผูมี้ส่วนไดเ้สียในการขบัเคล่ือนยีน: แนวปฏิบติัท่ีดีท่ีสุดและความทา้ทาย (Delphine 
Thizy ท่ีปรึกษาอิสระ) 

• การก ากบัดูแลและการประเมินความเส่ียง (Dr. Brinda Dass, Foundation for the National Institutes of 
Health) 

ลงทะเบียนไดท่ี้ https://us06web.zoom.us/webinar/register/WN_fy3W4p33RsOVwvoYnzGW8w#/registration 

https://us06web.zoom.us/webinar/register/WN_fy3W4p33RsOVwvoYnzGW8w#/registration
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Pairwise อนุญาตให้ IRRI ใช้แพลตฟอร์ม CRISPR เพ่ือพฒันาข้าวท่ีทนต่อสภาพภูมิอากาศ 
และมีคุณค่าทางโภชนาการ 

 

เทคโนโลยกีารแกไ้ขยนีก าลงัถูกน ามาใช้เป็นหน่ึงในเคร่ือง
ปกป้องอาหารหลักท่ีส าคัญท่ีสุดของโลก Pairwise 
ประกาศเม่ือวนัท่ี 3 พฤศจิกายน พ.ศ.2568 วา่ไดอ้นุญาตให้
สถาบนัวิจยัขา้วนานาชาติ (International Rice Research 
Institute - IRRI) ซ่ึงเป็นองค์กรวิจยัทางการเกษตรท่ีไม่
แสวงหาผลก าไร ได้ใช้แพลตฟอร์ม Fulcrum® CRISPR 
ซ่ึงขอ้ตกลงน้ีมีวตัถุประสงค์เพื่อเร่งการพฒันาพนัธุ์ขา้วท่ี

ให้ผลผลิตสูงขึ้น ทนต่อสภาพภูมิอากาศมากขึ้น และมีคุณค่าทางโภชนาการท่ีดีขึ้น รวมถึงการวิจยัท่ีมุ่งเน้น
สนบัสนุนการบริโภคอาหารท่ีดีต่อสุขภาพ 

ภายใตเ้ง่ือนไขของขอ้ตกลงน้ี IRRI จะไดรั้บสิทธ์ิแบบไม่ผูกขาด (nonexclusive rights) ในการใช้ชุด
เทคโนโลยี Fulcrum® ซ่ึงรวมถึงระบบเอนไซม ์SHARC™ ส าหรับการวิจยั พฒันา และใชใ้นเชิงพาณิชยใ์นขา้ว 
ความสามารถในการแก้ไขจีโนมอันทรงพลงัน้ีจะช่วยให้นักวิทยาศาสตร์ของ IRRI สามารถพฒันาลกัษณะ
เฉพาะท่ีช่วยเพิ่มผลผลิต ความยืดหยุ่น และคุณค่าทางโภชนาการของข้าวได้อย่างรวดเร็ว ซ่ึงจะช่วยเสริม
โครงการปรับปรุงพนัธุ์ขา้วท่ีก าลงัด าเนินการอยูข่อง IRRI, Dr. Inez Slamet-Loedin หวัหนา้นกัวิทยาศาสตร์ดา้น
เทคโนโลยีชีวภาพของ IRRI กล่าวว่า ความร่วมมือน้ี "ตอกย  ้าความมุ่งมั่นของเราในการใช้นวตักรรมการ
ปรับปรุงพนัธุ์ล่าสุดเพื่อใหเ้กิดผลลพัธ์ท่ีรวดเร็วยิง่ขึ้น" แก่เกษตรกรและผูบ้ริโภคทัว่โลก 

ความร่วมมือกบั IRRI คร้ังน้ีถือเป็นขอ้ตกลงคร้ังท่ี 3 ระหวา่ง Pairwise กบั CGIAR research center ท่ีต่อ
จากขอ้ตกลงในปี พ.ศ. 2568 กบัศูนยป์รับปรุงขา้วโพดและขา้วสาลีระหว่างประเทศ (International Maize and 
Wheat Improvement Center - CIMMYT) และขอ้ตกลงในปี พ.ศ. 2567 กับสถาบนัเกษตรเขตร้อนระหว่าง
ประเทศ (International Institute of Tropical Agriculture - IITA) 

อ่านเพิ่มเติมไดท่ี้ https://www.globenewswire.com/news-release/2025/11/04/3179923/0/en/Pairwise-
Licenses-CRISPR-Platform-to-International-Rice-Research-Institute-to-Advance-Climate-Resilient-
Nutritious-Rice.html 

 

นักวิจัยชาวออสเตรเลยีพฒันาเอน็แคปซูลนิ (Encapsulins) เพ่ือเพิม่ประสิทธิภาพการสังเคราะห์แสงในพืช 
 

นกัวิจยัชาวออสเตรเลียประสบความส าเร็จในความกา้วหน้าทางชีววิทยาสังเคราะห์ดว้ยการพฒันาเอ็น
แคปซูลิน (นาโนช่องโปรตีน (protein nanocompartments) ท่ีพบในแบคทีเรียและอาร์เคีย (กลุ่มส่ิงมีชีวิตเซลล์
เดียวท่ีเป็นโพรคาริโอต (prokaryote)) ท่ีประกอบตวัเองเป็นเปลือกโปรตีนเพื่อห่อหุ้มและแบ่งโปรตีนอ่ืน ๆ 
ออกเป็นช่องๆ) ในระดบันาโน เพื่อเพิ่มประสิทธิภาพการสังเคราะห์แสงในพืชอาหารหลกัอยา่งขา้วสาลีและขา้ว

https://www.globenewswire.com/news-release/2025/11/04/3179923/0/en/Pairwise-Licenses-CRISPR-Platform-to-International-Rice-Research-Institute-to-Advance-Climate-Resilient-Nutritious-Rice.html
https://www.globenewswire.com/news-release/2025/11/04/3179923/0/en/Pairwise-Licenses-CRISPR-Platform-to-International-Rice-Research-Institute-to-Advance-Climate-Resilient-Nutritious-Rice.html
https://www.globenewswire.com/news-release/2025/11/04/3179923/0/en/Pairwise-Licenses-CRISPR-Platform-to-International-Rice-Research-Institute-to-Advance-Climate-Resilient-Nutritious-Rice.html
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อย่างมีนัยส าคญั โครงการน้ีน าโดยทีมวิจยัจากมหาวิทยาลยัซิดนียแ์ละมหาวิทยาลยัแห่งชาติออสเตรเลีย ซ่ึงใช้
เวลา 5 ปี มุ่งเป้าไปท่ีเอนไซมรู์บิสโก (Rubisco enzyme) นกัวิทยาศาสตร์ตั้งเป้าท่ีจะสร้าง "ส านกังาน" ระดบันา
โนให้กบัรูบิสโก เพื่อให้พืชในอนาคตสามารถผลิตผลผลิตท่ีสูงขึ้น พร้อมกบัลดการใชน้ ้ าและความตอ้งการปุ๋ ย
ไนโตรเจนท่ีมีราคาแพงลงอยา่งมาก 
 

นวตักรรมน้ีมุ่งเน้นไปท่ีการใช้เอนแคปซูลิน ซ่ึงเป็นกรง
โปรตีนแบคทีเรียแบบง่าย ๆ ท่ีตอ้งการเพียงยีนเดียวในการ
ประกอบ เปรียบเสมือน "ตวัต่อเลโก้"  (Lego blocks) ท่ี
สามารถประกอบตวัเองได ้วิธีการของทีมวิจยัน้ีเก่ียวขอ้ง
กบัการติด "แทก็ท่ีอยู่ (address tag)" ท่ีมีกรดอะมิโน 14 ตวั
เข้ากับเอนไซม์รูบิสโก เพื่อน าเอนไซม์เข้าสู่เปลือกเอน
แคปซูลิน วิธีการแบบแยกส่วนน้ีเป็นขอ้ไดเ้ปรียบท่ีส าคญั

เหนือระบบการรวมตวัของคาร์บอนตามธรรมชาติท่ีพบในสาหร่ายและไซยาโนแบคทีเรีย (cyanobacteria) ซ่ึงมี
โครงสร้างท่ีซบัซอ้นและสามารถบรรจุไดเ้ฉพาะกบัรูบิสโกซ่ึงเป็นแบคทีเรียดั้งเดิมเท่านั้น ท่ีส าคญั นกัวิจยัยนืยนั
ว่ารูบิสโกมีรูพรุนในเปลือกเอนแคปซูลิน ซ่ึงโมเลกุลท่ีจ าเป็น ได้แก่ สารตั้งต้นและผลิตภัณฑ์ของรูบิสโก 
สามารถผา่นเขา้และออกได ้

แมว้่างานวิจยัท่ีประสบความส าเร็จน้ีจะเป็นเพียงหลกัฐานยืนยนัแนวคิดท่ีตีพิมพ์ในวารสาร Nature 
Communications แต่ขณะน้ีมหาวิทยาลยัแห่งชาติออสเตรเลีย ก าลงัด าเนินการทดลองพืชในระยะเร่ิมตน้แลว้ 
ขั้นตอนส าคัญต่อไปคือการน าระบบเอนแคปซูลินเข้าไปในพืชและเพิ่มส่วนประกอบท่ีจ าเป็นเพื่อสร้าง
สภาพแวดลอ้มท่ีมีประสิทธิภาพสูงส าหรับรูบิสโก หากประสบความส าเร็จ เทคโนโลยีน้ีจะหลีกเล่ียงแนวโน้ม
ตามธรรมชาติของรูบิสโก ท่ีจะท าปฏิกิริยากบัออกซิเจนอย่างผิดพลาดแทนท่ีจะเป็นคาร์บอนไดออกไซด ์ซ่ึงเป็น
กระบวนการท่ีส้ินเปลืองพลงังานและไนโตรเจน แนวทางทางชีววิทยาสังเคราะห์น้ีอาจปฏิวติัวงการการเกษตร
โดยการเพิ่มผลผลิตพืชโดยใชท้รัพยากรนอ้ยลง 

อ่านเพิ่มเติมได้ท่ี https://www.sydney.edu.au/news-opinion/news/2025/11/04/synthetic-biology-
encapsulins-photosynthesis-szyszka.html 

 

นักวิจัยสร้างแบบจ าลองกลยุทธ์การขับเคล่ือนยีนเพ่ือควบคุมมดคันไฟสายพนัธ์ุรุกราน 
 

ทีมวิจยัจากมหาวิทยาลยัปักก่ิง (Peking University) และมหาวิทยาลยัคอร์เนลล ์(Cornell University) ได้
พฒันาแบบจ าลองท่ีแสดงให้เห็นว่าเทคโนโลยีการขบัเคล่ือนยีน  (gene drive technology - เทคโนโลยีชีวพนัธุ
วิศวกรรมท่ีใช้สร้างกลไกให้ยีนท่ีต้องการถูกส่งต่อไปยงัลูกหลานได้มากขึ้นกว่าปกติ ท าให้ลักษณะทาง
พนัธุกรรมนั้นสามารถแพร่กระจายไปทัว่ทั้งประชากรไดอ้ย่างรวดเร็ว) สามารถช่วยควบคุมประชากรมดคนัไฟ
สายพนัธุ์รุกราน (Solenopsis invicta) ซ่ึงเป็นสายพนัธุ์ท่ีมีช่ือเสียงในดา้นพฤติกรรมกา้วร้าวและความสามารถใน

https://www.sydney.edu.au/news-opinion/news/2025/11/04/synthetic-biology-encapsulins-photosynthesis-szyszka.html
https://www.sydney.edu.au/news-opinion/news/2025/11/04/synthetic-biology-encapsulins-photosynthesis-szyszka.html
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การรุกรานไดอ้ย่างไร การศึกษาท่ีตีพิมพใ์นวารสาร Advanced Science ไดศึ้กษาว่าการขบัเคล่ือนยีนสามารถ
ยบัย ั้งประชากรมดคนัไฟไดอ้ยา่งไร โดยก าหนดเป้าหมายยนีท่ีเก่ียวขอ้งกบัการสืบพนัธุ์ 
 

แบบจ าลองน้ีใช้กลุ่มมดคนัไฟท่ีมีราชินีเด่ียว (monogyne) 
หรือราชินีหลายราชินี (polygyne) ผลการจ าลองแสดงให้
เห็นว่าระบบขบัเคล่ือนยีนสามารถก าจดักลุ่มมดท่ีมีราชินี
หลายราชินีไดอ้ย่างสมบูรณ์และลดจ านวนประชากรมดท่ี
มีราชินีหลายราชินีลงได้อย่างมีนัยส าคัญ นักวิจัยย ัง
เสนอแนะให้ปรับปรุงการออกแบบระบบขับเคล่ือนยีน 
เช่น ระบบท่ีมีลักษณะเด่นเป็นหมนั  (dominant-sterile) 

และระบบเป้าหมายสองเป้าหมาย (two-target systems) เพื่อเพิ่มประสิทธิภาพและเร่งการยบัย ั้ง 
ผลการศึกษาช้ีให้เห็นว่าแมก้ารใช้การขบัเคล่ือนยีนในมดคนัไฟจะเป็นความพยายามท่ีซับซ้อนและ

ยาวนาน แต่ก็เป็นทางออกท่ีย ัง่ยืนและมีแนวโนม้ท่ีดีส าหรับการจดัการมดรุกรานท่ีสร้างความเสียหายมากท่ีสุด
ชนิดหน่ึงของโลก ดว้ยการพฒันาเพิ่มเติมในกลยุทธ์น้ีอาจน าไปสู่ความพยายามในการจดัการมดรุกรานชนิดอ่ืน 
ๆ ซ่ึงเป็นทางเลือกท่ีมีประสิทธิภาพแทนการควบคุมดว้ยสารป้องกนัก าจดัแมลง 

อ่านเพิ่มเติมไดท่ี้ https://advanced.onlinelibrary.wiley.com/doi/10.1002/advs.202504653 
 

โปรตีน Zinc-Finger ขนาดเลก็เป็นกุญแจส าคัญในการพัฒนามะเขือเทศยักษ์ 
 

งานวิจยัล่าสุดพบว่าโปรตีน Zinc-Finger ขนาดเล็กท่ีมีช่ือ
ว่า SlKNU ซ่ึงท าหนา้ท่ีเป็นตวัควบคุมหลกัในการก าหนด
ขนาดผลมะเขือเทศ โปรตีนน้ีท าหน้าท่ีเป็น "ตัวหยุด 
(brake)" ระดับโมเลกุล โดยปิดการท างานของยีนสเต็ม
เซลล์ (stem cell)  ท่ีส าคัญโดยตรง เพื่อหยุดย ั้ งการ
เจริญเติบโตของเน้ือเยื่อเจริญของดอกในช่วงเวลาท่ี
ก าหนดขนาดสุดทา้ยของผล 

เพื่อพิสูจน์การท างานของยีนดงักล่าว นกัวิจยัไดใ้ชก้ารแกไ้ขยีน CRISPR-Cas9 เพื่อสร้างยีนกลายพนัธุ์ 
SlKNU ท่ีหยดุการท างาน การท าใหย้นีน้ีท างานไม่ได ้ตวัหยดุระดบัโมเลกุล จึงถูกก าจดัออกไป ส่งผลใหเ้น้ือเยื่อ
เจริญของดอกมีขนาดใหญ่ขึ้น จ านวนอวยัวะของดอกเพิ่มขึ้น และมะเขือเทศมีขนาดใหญ่ขึ้นอย่างมีนัยส าคญั 
โดยมีต าแหน่งดอกมากกวา่ตน้ปกติ 

การคน้พบน้ีเน้นย  ้าว่า ความแม่นย  าทางพนัธุกรรมท่ีได้รับจากเทคโนโลยี CRISPR สามารถน ามาใช้
ปรับแต่งลกัษณะของพืชได ้ซ่ึงจะน ามาซ่ึงโอกาสใหม่ ๆ ใหก้บันกัปรับปรุงพนัธุ์ในการพฒันาพนัธุ์มะเขือเทศท่ีมี
ผลผลิตสูงและคุณภาพสูง 

https://advanced.onlinelibrary.wiley.com/doi/10.1002/advs.202504653
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อ่านเพิ่มเติมไดท่ี้ https://www.newswise.com/articles/how-a-tiny-zinc-finger-protein-determines-
t o m a t o - f r u i t -
size#:~:text=The%20study%20(DOI:%2010.1093/,the%20mechanism%20behind%20this%20effect. 

 

miRNA จ าเพาะต่อข้าวช่วยเพิม่ความต้านทานต่อโรคไหม้ในข้าว (Rice Blast) 
 

กลไกการป้องกนัตามธรรมชาติของพืชจะอาศยั
โมเลกุลขนาดเล็กท่ีเรียกว่าไมโครอาร์เอ็นเอ 
(miRNA) และนกัวิทยาศาสตร์ยงัคงคน้พบกลไก
ใหม่  ๆ  ท่ีจะช่วยให้พืชต่อสู้กับโรคได้ ใน
การศึกษาท่ีตีพิมพใ์นวารสาร The Plant Journal 
นักวิจยัจากมหาวิทยาลยัเกษตรเสฉวน (Sichuan 
Agricultural University) ไดค้น้พบโมเลกุลขนาด

เลก็ท่ีมีบทบาทส าคญัในการป้องกนัตน้ขา้วจากเช้ือราท าลายลา้งท่ีเรียกวา่โรคไหมใ้นขา้ว (Magnaporthe oryzae) 
โมเลกุลตวัช่วยใหม่น้ีคือ miR24584 ซ่ึงเม่ือตน้ขา้วแสดงความตา้นทานเช้ือราน้ีตามธรรมชาติ ตน้ขา้วจะผลิต
โมเลกุลน้ีออกมาเป็นจ านวนมาก ส่วนต้นข้าวท่ีอ่อนแอต่อเช้ือราน้ีก็จะผลิตโมเลกุลน้ีได้น้อยมาก และเม่ือ
ดัดแปลงพนัธุกรรมข้าวเพื่อให้ผลิต miR24584 เพิ่มมากขึ้น ต้นข้าวก็จะมีความต้านทานต่อสายพนัธุ์ต่าง ๆ 
(strains) ของเช้ือรามากขึ้น ซ่ึงยนืยนัถึงบทบาทของ miR24584 ในฐานะกลไกการป้องกนัท่ีมีประสิทธิภาพ 

นอกจากน้ี นกัวิจยัยงัไดอ้ธิบายกลไกของ miR24584 ในการปกป้องขา้ว ซ่ึงท างานโดยหยุดการท างาน
ของยีนท่ีเรียกว่า OsJAZ13 ซ่ึงปกติแลว้ยนีน้ีจะเป็นตวัท่ีท าให้ระบบภูมิคุม้กนัของขา้วหยุดท างาน ซ่ึงเป็นวิถีการ
ป้องกนัท่ีเรียกวา่ jasmonate signaling (กระบวนการส่งสัญญาณภายในพืชท่ีใช ้ฮอร์โมนไฟโตฮอร์โมน ท่ีเรียกว่า 
Jasmonates (JA) เพื่อตอบสนองต่อการคุกคาม โดยเฉพาะอย่างยิ่งจากศัตรูพืช).การยบัย ั้งการท างานของ 
OsJAZ13 จะท าให้ miR24584 เปิดการใช้งานระบบป้องกนั JA การเปิดใช้งานกลไกป้องกนัน้ีไม่เพียงแต่ช่วย
กระตุน้การตอบสนองของระบบภูมิคุม้กนัโดยรวมเท่านั้น แต่ยงัช่วยเสริมสร้างก าแพงป้องกนัทางกายภาพของ
ขา้ว เช่น ผนงัเซลล ์อยา่งมีนยัส าคญั ท าใหเ้ช้ือราสามารถบุกรุกไดย้ากขึ้น 

การคน้พบน้ีเผยให้เห็นสวิตช์ใหม่ท่ีส าคญั (โมดูล miR24584-OsJAZ13) ท่ีขา้วใช้เปิดการใช้งานการ
ป้องกนัและต่อสู้กบัโรคไหมไ้ดส้ าเร็จ 

อ่านเพิ่มเติมไดท่ี้ https://onlinelibrary.wiley.com/doi/abs/10.1111/tpj.70521 
 

Prime Editing ในข้าวน าไปสู่การต้านทานโรคขอบใบแห้ง (Bacterial Blight) แบบวงกว้าง (Broad-spectrum) 
 

นกัวิจยัจากสถาบนัวิทยาศาสตร์การเกษตรแห่งประเทศจีน (Chinese Academy of Agricultural Sciences 
- CAA) รายงานความส าเร็จในการใชร้ะบบ Prime Editing (เทคนิคการแกไ้ขยีนขั้นสูงแบบ "คน้หาและแทนท่ี" 
ท่ีช่วยแกไ้ขขอ้บกพร่องในดีเอน็เอไดอ้ยา่งแม่นย  า โดยไม่ตอ้งสร้างดีเอน็เอสายคู่แตกหกัเหมือนเทคนิค CRISPR-

https://www.newswise.com/articles/how-a-tiny-zinc-finger-protein-determines-tomato-fruit-size#:~:text=The%20study%20(DOI:%2010.1093/,the%20mechanism%20behind%20this%20effect
https://www.newswise.com/articles/how-a-tiny-zinc-finger-protein-determines-tomato-fruit-size#:~:text=The%20study%20(DOI:%2010.1093/,the%20mechanism%20behind%20this%20effect
https://www.newswise.com/articles/how-a-tiny-zinc-finger-protein-determines-tomato-fruit-size#:~:text=The%20study%20(DOI:%2010.1093/,the%20mechanism%20behind%20this%20effect
https://onlinelibrary.wiley.com/doi/abs/10.1111/tpj.70521
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Cas9) เพื่อการตา้นทานโรคขอบใบแห้งแบบวงกวา้งในขา้ว ผลการวิจยัน้ีไดรั้บการตีพิมพใ์นรายงานแบบเขา้ถึง
ไดฟ้รีในวารสาร New Plant Protection 
 

โรคขอบใบแห้งในขา้วเป็นโรคร้ายแรงท่ีเกิดจากเช้ือแบคทีเรีย 
Xanthomonas oryzae pv. oryzae (Xoo) ซ่ึงสามารถเจาะดีเอ็นเอ
ของตน้ขา้วเพื่อให้ขา้วอ่อนแอต่อโรคได ้แมว้่าขา้วบางสายพนัธุ์
จะมียนีป้องกนัท่ีเรียกวา่ Xa23 แต่ขา้วสายพนัธุ์ท่ีใชใ้นการศึกษามี
ยีน Xa23 แต่ไม่ท างานเน่ืองจากข้อผิดพลาดบางประการ เพื่อ
แกไ้ขขอ้ผิดพลาดเหล่าน้ี ผูเ้ช่ียวชาญไดใ้ชเ้คร่ืองมือแกไ้ข ScCas9 
prime editing โดยไม่จ าเป็นตอ้งเพิ่มดีเอ็นเอแปลกปลอมใด ๆ การ

เปล่ียนแปลงเหล่าน้ีท าใหต้น้ขา้วมีความตา้นทานต่อ Xoo หลากหลายสายพนัธุ์ (strains) 
จากผลการศึกษา พบวา่การใช ้prime editing ถือเป็นวิธีท่ีมีประสิทธิภาพในการปรับปรุงพนัธุ์ขา้วท่ีใชใ้น

เชิงพาณิชยใ์หต้า้นทานโรคขอบใบแหง้ไดอ้ยา่งรวดเร็ว โดยไม่กระทบต่อลกัษณะผลผลิตหรือมีการน าพนัธุกรรม
แปลกปลอมเขา้มาแต่อยา่งใด 

อ่านเพิ่มเติมไดท่ี้ https://onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1002/npp2.70026 
 

แปลและเรียบเรียงจาก http://www.isaaa.org/kc/cropbiotechupdate/newsletter/default.asp November 5, 2025 
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